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Envoltura nuclear

Segin el modelo planteado, la posible reduccién o ausencia de movimientos
cromosomicos por pérdida de las proteinas AtSUN condicionaria de alguna manera el destino
de las DSB para ser resueltas como CO en aquellas regiones en las que fuera posible la
interaccion entre homodlogos. Es decir, en el doble mutante la relacién CO/DSB se
incrementaria con respecto a una situacién normal en aquelias regiones en las que las SEI se
produjeran entre cromatidas homodlogas, situacion que explicaria que el coeficiente de
correlacion entre la longitud total del complejo y el nimero de sefiales AtMLH1 sea mayor en
el doble mutante que en las plantas control (Figuras 32, pag. 104). Las correlaciones entre la
longitud del CS y el nimero de sefiales AtMLH1 (Figura 32) también permiten: i) determinar
que la longitud minima de CS necesaria para que se formen en una CMP al menos cinco
quiasmas es de 139,64 um, lo que garantizaria la correcta segregacion cromosomica siempre
que cada pareja de homdlogos recibiera uno de ellos; ii) establecer nuevas inferencias sobre
las relaciones entre el CS y la interferencia positiva. En organismos como moscas, levaduras o
nematodos, la relacion entre esta estructura proteica y el fendmeno de interferencia esta bien
definida (Sym y Roeder, 1994; Agarwar y Roeder, 2000; Page y Hawley, 2001; Allers y Lichten,
2001; Hunter y Kleckner, 2001; Libuda et al., 2013). En Arabidopsis Higgins et al. (2005)
sugirieron que el CS es independiente del fendmeno de la interferencia positiva ya que en los
mutantes Atzypl la interferencia persiste. Sin embargo, no parece que todas las especies
vegetales funcionen de la misma manera (Barakate et al., 2014). Ademas, en Arabidopsis, al
igual que en ratén, la interferencia viene determinada por la distancia fisica a lo largo del
cromosoma (Drouaud et al., 2007; Petkov et al., 2007; Zhang et al., 2014). En el doble mutante
analizado en este trabajo una longitud muy pequefia de CS (12,48 um) es suficiente para que
exista un CO (marcado por la sefial AtMLH1). Esto no ocurre en Col donde se necesitan al
menos 56 pm para formar un CO (Figura 32, pag. 104). Se puede sugerir, por tanto, que en
condiciones normales existe una longitud maxima de CS capaz de soportar el “estrés
mecdnico”, transmitido a través de los ejes cromosémicos, sin que tenga que darse ningtn CO.
El modelo del “estrés mecénico”, recientemente renombrado en base a su descripcién
matematica como “beam-film model” (Zhang et al., 2014), fue propuesto por Kleckner et al.
(2004, 2006), para explicar el fendmeno de la interferencia del CO y su relacién con el CS (ver
introduccion general seccién 1.5.1 pag.22). Libuda et al. (2013) han propuesto otro modelo
diferente para explicar la interferencia en el contexto del CS que seria aplicable a C. elegans.
En este modelo el CS desempefia un papel fundamental en el fenémeno de interferencia, ya
que su eliminacion parcial la atenua, al tiempo que los propios CO modifican las estructuras
cromosémicas incrementando localmente la longitud de los ejes en los puntos en los que se

producen. Los resultados obtenidos en Atsuni-1 Atsun2-2 revelan una pérdida de interferencia
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